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I აბსტრაქტი 

 

 

დღევანდელი მონაცემებით ანტიბიოტიკორეზისტენტობა სერიოზულ გამოწვევას 

წარმოადგენს ბიოსამედიცინო სფეროში. ცნობილია, რომ ბაქტერიების აგრეგაცია 

თითწარმოქმნილ მატრიქსში, რომელსაც ბიოფილმი ეწოდა, მნიშვნელოვან როლს 

თამაშობს რეზისტენტობის განვითარებაში. წარმოდგენილი სამეცნიერო კვლევის 

მიზანია ბიოფილმის მარეგულირებელი გენების ექსპრესიის ცვლილებების შესწავლა 

ანტიბიოტიკიან და უანტიბიოტიკო არეზე გაზრდილ მრავლობით–რეზისტენტულ 

Escherichia coli-ში. ბიოფილმის მარეგულირებელი გენების ექსპრესიის ცვლილების 

შესწავლა მნიშვნელოვანია ახალი ანტიბაქტერიული და ბიოფილმის საწინააღმდეგო 

საშუალებების შექმნაში. ბაქტერიული ბიოფილმის მარეგულირებელი გენების 

ექსპრესიის შესწავლა დაგვეხმარება ეფექტური საკონტროლო სტრატეგიების 

შემუშავებასა და მკურნალონის გაუმჯობესებაში. 

კვლევაში განხორციელდა β-ლაქტამაზის მაპროდუცირებელი (ESBL) E.coli 

ბაქტერიული შტამის (იდენტიფიცირებულია საქართველოში) მთლიანი 

ტრანსკრიპტომის (ე.წ. RNA_SEQ) შედარებითი ანალიზით იდენტიფიცირებულ 250 გენს 

შორის - ბიოფილმის მარეგულირებელი გენების ექსპრესიის ცვლილების ვალიდაცია 

რაოდენობრივი პოლიმერაზული ჯაჭვური რეაქციით რეალურ დროში. კვლევის 

ფარგლებში დასმული ამოცანების განსახორციელებლად გამოყენებული იქნა სხვადასხვა 

მეთოდები:  მიკროორგანიზმების კულტივირება ანტიბიოტიკიან და უანტიბიოტიკო 

საკვებ არეზე, ტოტალური რნმ–ის გამოყოფა, ბიოფილმის ფორმირების რეგულატორული 

გენების (bssR-Uniprot sp|C3THB2;  bssS-Uniprot sp|A0A0A8KE27) და მოურავი გენების 

(Housekeeping genes) პრაიმერების დიზაინის შერჩევა, რნმ-ის უკუტრანსკრიფცია კ-დნმ-

ის  მისაღებად (RETROscript® Reverse transcription for RT-PCR), პოლიმერაზულ ჯაჭვური 

რეაქცია რეალურ დროში (RT-PCR). 
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აღნიშნულმა კვლევამ გამოამჟღავნა, რამდენიმე ბიოფილმთან დაკავშრებული 

გენი, რომელთა ექსპრესია იცვლებოდა ანტიობიოტიკებთან კულტივაციის დროს და 

ასევე რეფერენსთან მიმართებაში და თანხვედაში მოდიოდა მთლიანი 

ტრანსკრიპტომიკის ანალიზის შედეგებთან.  

საკვანძო სიტყვები: ანტიბიოტიკორეზისტენტობა, ბაქტერიული ბიოფილმი,  

მრავლობით–რეზისტენტული Escherichia coli,  β-ლაქტამაზა. 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
 

 

 

 

 


