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აბსტრაქტი 

საქართველოში მოცირკულირე Avian orthoavulavirus 1-ის გენეტიკური კვლევის 

მიზნით, 2023-2024 წლებში შევისწავლე საქართველოში გავრცელებული 

წყალმცურავი ფრინველების 1831 ნიმუში, რომლებიც შეგროვდა 2022-2024 წლებში. 

კლინიკური დიაგნოსტიკით მიღებული ვირუსის დადებითი ამპლიკონები 

კაპილარული ელექტროფორეზის მეთოდით დავასექვენირე. კვლევაში ასევე 

გამოვიყენე ვირუსული გენომის სიქვენსები, რომელიც დასექვენირდა ილიას 

სახელმწიფო უნივერისტეტის გენეტიკური კვლევის ლაბორატორიაში. 

ფილოგენეტიკური ხეების მიხედვით საქართველოში გამოყოფილი იზოლატები 

დაჯგუფდნენ რუსეთის, უკრაინასა და ჩინეთის 2016, 2017, 2018 და 2019 წლებში 

მოცირკულირე შტამებთან. კვლევის ფარგლებში იდენტიფიცირებული Avian 

orthoavulavirus 1-ის გენომი ყველაზე მეტად რუსეთის ჩანის ტბის იზოლატის (NCBI-

ის საიდენტიფიკაციო ნომრით - MZ825550) მსგავსია, თუმცა გენომის შედარების 

შედეგმა აჩვენა, რომ ეს იზოლატები არაა იდენტური და სხვადასხვა შტამებს 

მიეკუთვნება.  

 Avian orthoavulavirus 1-ის F გენის, ასევე მთლიანი გენომური კვლევის 

საფუძველზე საქართველოში გავრცელებული ვირუსი იდენტიფიცირდა მე-II კლასის 

I.2. გენოტიპად.  კვლევამ ასევე აჩვენა, რომ 2022 წელს საქართველოში 

ცირკულირებდა Avian orthoavulavirus 1  ერთიდაიგივე შტამი.  

 

 

საკვანძო სიტყვები: Avian orthoavulavirus 1, წყალმცურავი ფრინველები, საქართველო, 

გენოტიპირება, ფილოგენეტიკა.   


